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Bioinformatik

Gl

E in halbes Jahrhundert nach der Entdeckung der DNA-Stroktur
ist das menschiiche Erbgut ertschidsselt. Forscher und Poliiker
feierten am Montag den Erfoly als Meilenstein® in der

+ Wermischte Hews Geschichte der Menschhet.

25.4.2003

50. Jubilaum der
Entdeckung der

Doppelhelix durch

Watson/Crick

14.4.2003
Humanes Genom zu 99%
sequenziert mit 99.99%

Genauigkeit
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Fragen ...

e \Was heil3t das?

e Warum sind 3.000.000.000 Zeichen fur uns so
wichtig?

e Wenn das Zeichen sind — gibt es Worter? Eine
Sprache?

e Wie wurden die Daten erhoben?

e Wie kann man daraus Wissen gewinnen?

e Welche Rolle spielt dabei die Informatik?
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Woflr kann man sie benutzen?

Gentests, die im Internet in Deutschland bestellbar sind (Stand: Juli 2002)

Indikation* Anbietar**| Untersuchungsge genstand Prais (inkl. Mw5t.)
Alkoholvertraglichlkeit 2 keine Angahen (k. A 207,70 €
Alzheimer 2 k. A, 134,06 €
Alzhcicaad 1 E4-Allel des Apolipoprotein-E-Gens auf Chromosam 10 650,00 €
Angelman-Syndrom ? 1 Deletion auf dem Chromosom 15 850,00 €
I Anti-Aging-Risikaprofil 2 kA 653,61 €
- Wliaakleose/ Herzinta 2 k A 51281 €
o KO I I I I I I e rZ I e e W-— 1 31 Mutationen einschliefilich einer 5T-Variante auf dem CFTR-Gen auf 850,00 €
dem Chromosom 7
- Bluthochdruck 2 ke A 127,40 €
430,24 €
entests Im P— - e
19430 €
Dickdarmkrebs * 1 MLH1- und WM5H2-Mutationen 1600,00 €
WWW Entgiftungsfahigkeit 2 k A 211,10 €
Faktor V Leiden-Mutation 1 Gerinnungsfaktor-V auf dem langen Arm von Chromasom 1 400,00 €
Familiare Hypercholesterinamie 1 Mutationen im Low-Density-Lipoprotein-Rezeptor-Gen und im Exon 26 850,00 €
Apolipoprotein-B-Gen
Familiare Hyperlipaproteinamie Typ I 1 E2-Allel des Apolipoprotein-E-Gens auf Chromosam 19 500,00 €
Familiarer Brustkrehs * 1 BCRAT- und BCRAZ-Mutationen 1400,00 €
Fettgen/Adipositas 2 k. A M3 E
. 576,44 £
[ ) 2 F I rl I l e n Fettstoffwechsel/Cholesterin 2 k A 305,48 €
Fragiles X-Syndrom ¥ 1 FMR1-(fragile X mental retardation-)Gen des X-Chromosams 050,00 €
(Region Xq27.2)
Hamachromatose 2 k. A 207,84 €
[ ) 3 2 I e StS Hamochromatose 1 Austausch der DNS-Basen Guanin zu Adenin an der Position 845 und 500,00 €
von Cytosin zu Guanin an der Position 187 des HFE-Gens auf dem
Chromaosom &
. Hyperhomocysteindmie 1 kA 550,00 €
® P re I S e L] 1 O O 1 40 O€ IMukoviszidose (Cystische Fibrose) 1 Mutation eines Gens auf Chromosom 7 850,00 €
- IMuskeldystrophie 1 Deletionen (Verlust von DNA-Teilsequenzen) im Dystrophin-Gen auf dem 850,00 €
X-Chromasom
Osteoporose 2 k. 4. 103,80 €
101,01 €
Osteoporose 1 Mutation (Basenaustausch von Guanin zu Thymin im Intron 1 des 650.00 €
Kollagen Typ | Alpha 1-Gens
Ovarialkarzinom * 1 BCRAT- une BCRAZ-Mutationen 850,00 €
Perséinliches Erndhrungsprofil 2 kA 84132 €
Prader-Willi-Syndrom 1 Peletion oder Translokation auf dem langen Arm des Chromosoms 15 850,00 €
15¢11)
b 1 Lustausch der DNS-Basen Guanin zu Adenin an der Position 20210 des EE0,00 €
I}:::‘fﬁll(:et Prothrombingens auf dem Chromasom 11
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Halbkurs Algorithmisch Bioinformatik

e Vorlesung 4SWS
e Ubung  2SWS

e Sprechstunde: Nach Vereinbarung

UIf Leser

Raum: 1V.103

Tel: (030) 2093 — 3902

eMail: leser@informatik.hu-berlin.de
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Termine und Prufung

e Vorlesung
— Donnerstag, 9 — 11 Uhr, RUD26, Raum 1'303
— Freitag, 13 — 15 Uhr, RUD26, Raum 1'303

e Ubung (Hakenberg, Bauckmann)
— Donnerstag, 11 - 13 Uhr, RUD26, Raum 1'303

e Weilhnachten: 17.12.2005 - 1.1.2006

e Voraussetzung fur Prufung
— Je nach Studienordnung: Vordiplom
— Bestehen der Ubung
— Verstandnis der Algorithmen
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Gaste

e Die nachsten 5 Doppelstunden
— Prof. Dr. Thomas Borner
— Professor fur Genetik

— Zellen, Chromosomen, Gene, Transcription und
Translation, differentielles Splicen, ...

e Im Januar/Februar
— Dr. Piepenbrock, Epigenomics AG
— Dr. Klein, Metanomics GmbH

[ ]
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Bioinformatik@ Informatik

Seminare

Seminare Seminare

Seminare

Molekularbiologische
Datenbanken
VL, 2+2 SWS, SoSe
Halbkurs in Kombination

Projektvorlesung
Bioinformatik
Projekt, 4 SWS, SoSe
Halbkurs

sl  \/oOraussetzung

amEm .» Gunstige, aber nicht notwendige
Voraussetzung

Humbolde

Spezielle Alg. in der
Bioinformatik 1/11
VL, 4 SWS, SoSe
Halbkurs

Alg. Bioinformatik
VL 4 SWS, WS
Halbkurs
evt. mit Praktikum

Bioinformatik

- Voraussetzung
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Literatur

e Primar
— Dan Gusfield: , Algorithms on Strings, Trees, and Sequences”,
Cambridge University Press, 1997 (ca. 60 Euro)
e Weitere

— Bdockenhauer, Bongartz: ,,Algorithmische Grundlagen der
Bioinformatik“, Teubner, 2003 (ca. 40 Euro)

— David Mount: ,Bioinformatics. Sequence and Genome Analysis®,
Cold Spring Harbour Press, 2001 (ca. 70 Euro)

— Merkl & Waack: ,,Bioinformatik interaktiv*, Wiley-VCH, 2002 (Ca. 80
Euro)

— Setubal & Meidanis: ,,Introduction to Computation Molecular
Biology*, PWS Publishing, 1997 (ca. 90 Euro)

— Gibson & Muse: ,,A primer of genome sciences”, Sinauer Associates,
2001 (ca. 50 Euro)
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Webselte

L]
Humbolde
Universitadt
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Evaluation 2004/2005

e Vorlesung
— Durch die Geschwindigkeit des Vortrages ist es schwer, zu folgen
— Script wéare praktisch
— Wiederholung der letzten VL zum Anfang ist hilfreich.

— Es ist verdammt viel Stoff, aber es ware auch verdammt schade,
etwas wegzulassen. Das sollte dann bei der Prufung berlcksichtigt
werden.

e Ubung
— Anforderungen von 50 % pro Ubungsblatt, 2x Fehlschuss -> Mist.

traurig, falls das der einzige Weg sein soll, die Leute zur
Bearbeitung zu motivieren

— Zu wenig Bespiele in der Ubung

— Vorrechnen der Aufgaben ist "langwellig"”, wenn man sie selber
geldst hat

— 12/14 ist ein bisschen zu hart zum bestehen. Aber nur ein bisschen
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Fragen ?

Humboldt

Iniversitat
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Fragen meinerseits

e Diplominformatiker?
e Semester?
e Prufung?

e Spezielle Erwartungen?
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